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A kurzus célja az, hogy a hallgatok

olyan szakmai ismereteket sajatitsanak el és gyakoroljanak be, melyek megalapozzak a molekularis teriiletén
alkalmazott bioinformatikai modszerek hasznalatat. A hallgatok a molekularis genetikai és genomikai kisérleti
eredmények bioinformatikai feldolgozasainak lehetdségeivel, a klaszteranalizis, az evolucios és filogenetikai
elemzések elméleti hatterével valamint modszertani alapjaival ismerkednek meg.

Tanulas eredmények, kompetenciak: a hallgato

Tudas:

A hallgat6 altalanos ismeretekre €s gyakorlatra tesz szert a molekularis genetikai és genomikai kisérleti eredmények
bioinformatikai feldolgozasainak lehetéségeivel kapcsolatban. Megismerkedik ezen kiviill a klaszteranalizis, az
evolucios ¢€s filogenetikai elemzések elméleti hatterével és legaltalanosabban hasznalt modszereivel is. A tantargy
révén a hallgaté megismeri a szekvenciaelemzések legijabb modszertani eredményeit, fejlédési iranyait is.

Képesség:
Legyen tisztaban a DNS, RNS és fehérjék szekvenciaiban rejlé informacio biologiai jelentdségével.

Tudja elhelyezni bioinformatikai jartassagat a molekularis biologiai és biotechnologia kutatasok modszertani
arzenaljaban..

Ertse a genomikai vizsgalatok €s a szekvencialemzések jelentoségét.

Legyen képes a DNS- RNS- és fehérjeszekvenciak valaminnt genomszekvenciak elemzésébol szarmazo adatokat és
ismereteket felhasznalni a biologus mesterképzési szak biologiai, biotechnologiai €s specialis szakmai ismereteinek
az elsajatitasakor.

Tudja alkalmazni a gyakorlatban a megismert algoritmusokat.
Attitiid.:

A tantargy elGsegiti, hogy a hallgatd az elsajatitott bioinformatikai tudas, tovabba korszerli molekularis biologiai
szemlélet birtokaban a kés6bbi tanulméanyai soran és a végzés utan az Uj szakmai informaciokat, kutatasi
eredményeket megfeleléen értelmezni és értékelni tudja, tovabba a természettudomanyos tudasat folyamatosan
gyarapitsa. A hallgatd ennek kdszonhetden szilard bioinformatikai modszertani alapokra tesz szert, amelyek
hozzasegiti ahhoz, hogy a szakmai feladatait pontosan, hatékonyan végezze.

Autonomia és felel6sség:

A kurzus hozzasegiti a hallgatot ahhoz, hogy munkajaban innovativ és hatékony legyen, tovabba szakmai és nem
szakmai korokben a biotechnologiai és természettudomanyos kérdésekben megalapozottan és feleldsséggel
formaljon véleményt.

A kurzus tartalma, témakorei

Genomszekvenalasi modszerek. Algoritmusok a szekvenciak dsszerakasara. Strukturalis annotalas. Funkcionalis
annotalas. Klaszterelemzések. Dendogramok készitése. Dendogramok statisztikia értékelése. Fenetikus és
kladisztikus elemzések. Disztancia-alapu és karakteralapti modszerek. UPGMA, WPGMA, Neighbour Joining,
Maximum Parsimony, Maximum Likelyhood, Bayes-féle analizis.

Tervezett tanulasi tevékenységek, tanitasi modszerek
Szeminariumi foglalkozas, igény szerint konzultacio

Ertékelés
Témacsoportonként dolgozatiras. Az alairas feltétele az elégséges osztalyzat €s a jelenlét a szeminariumokon.
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