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A kurzus célja, hogy a hallgatok

megismerkedjenek a bioinformatika alapjaival, a szakirodalomkeresés internetes modszereivel, a
szekvenciadatbazisokkal, megismerjék és megértsék a DNS- és fehérje-szekvenciak paronként és tobbszoros
illesztésének algoritmusait, a szekvenciakeresések modszereit adatbazisokban, a szekvenciak elemzésére €piild
filogenetikai analizisek f6bb algoritmusait.

Tanulas eredmények, kompetenciak: a hallgato

Tudas:

ismerje a bioinformatika jelent6ségét

ismerje a szakirodalomkeresés on-line modszereit

megismerje a szekvenciadatbazisokat €s azok kezelését

megertse a legfontosabb szekvenciaillesztési és hasonlosag-keresési algoritmusokat

tajékozodjon a szekvencia-alapu filogenetikai elemzések sokféleségérol, felhasznalhatosagukrol és korlataikrol

rendelkezik az €16 rendszerek egyed alatti és feletti szintjeihez kapcsolodo alapismeretekkel és rendszerezni,
alkalmazni tudja azokat;

a biologia alapvet6 részteriileteinek (rendszertan, szervezettan, sejttan, 6kologia, mikrobiologia, €lettan, genetika,
evolucio, biotechnologia, bioetika, biostatisztika, humanbioldgia, biokémia, biofizika, molekularis biologia)

srer

Megtalalja az Gsszefuggéseket a kiilonbozo targyak keretében elsajatitott ismeretkorok kozott.
Tisztaban van a modern biologiai vizsgalati modszerek alapvetd alkalmazasi teriileteivel.
Tudomanyos szempontok szerint képes rendszerezni adatokat, ismerethalmazokat.

Képesség:

legyen képes szakirodalmat keresni on-line adatbazisokban

ismerje a szekvenciaadatbazisok jelentdségét és hasznalatat

értse meg a szekvenciaillesztések algoritmusait

legyen tajékozott a szekvencia-alapu filogenetiai analizisek foébb modszereivel kapcsolatban
képes a kiilonboz6 természettudomanyos szakteriiletek tudas- és ismeretanyaga kozotti 6sszefliggések felismerésére,

képes a biologia alapszakon elsajatitott tudas és megismerés alkalmazasara, kozremiikodni a tudomanyos kutatasban
és 1j tudomanyos eredmények 1étrehozasaban.

Képes a biologia szakteriileten tudasanak gyarapitasara és tanulmanyainak magasabb szinten (7. szint) torténd
folytatasara, szakiranyu tovabbképzésbe valo részvételre.

Képes a biologia témakdrében szakszerlien kifejezni magat mind szoban, mind irasban, rendelkezik egyiittmtikodo,
kapcsolatteremt6 képességgel, kommunikacios készséggel, idegennyelv-tudassal.

Képes interdiszciplinaris gondolkodasra, meg tudja hatarozni a kollaboracios munkakba bevonandok korét.




Attitiid.:

Legyen nyitott az 0j szamai informaciok értékelésére és megismerésere.
Legyen nyitott az dnképzésre.

Torekedjen az osszefliggések megértésére, feltarasara.

Legyen érdeklddo.

Legyen motivalt.

Nyitott az 0j ismeretek befogadasara, tanulasra €s miivelddésre, a mas szakmai csoportokkal torté-

nd folyamatos egyiittmiikodésre.
Autonomia és felelosség:

Jellemezze nyitottsag az 0j informaciok megismerésére.
Legyen 6nalloan is képes a megismert informacio feldolgozasara.
Legyen nyitott a kooperativ tanulasi munkara

Erezzen feleldsséget a masok munkaja irant

A kurzus tartalma, témakorei

A bioinformatika jelent6sége, alkalmazasi teriiletei és fejlodésének fo iranyvonalai. Szakirodalmi adatbazisok és
online szakirodalom-keresés. Szekvenciadatbazisok. A paronkénti szekvenciaillesztés dot-plot, dinamikus
programozasi €és szoalapi modszerei. A szubsztitiicios matrixok jelentdsége, létrehozasuk és alkalmazasuk.
Szekvencia-keresés ¢€s szekvencia-hasonlosag-keresés adatbazisokban FASTA ¢s BLAST algoritmusokkal.
Tobbszoros szekvencia-illesztések. Szekvenciak filogenetiakai elemzésének disztancia- és karakter-alapu modszerei

Tervezett tanulasi tevékenységek, tanitasi modszerek
El6adas, online szemléltetés, konzultacid

Ertékelés

Irasbeli €s szobeli vizsga értékelése az 6tds skala (elégtelentdl jelesig) mentén

Kotelez6 olvasmany:
Nincs kotelez6 olvasmany
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